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RINGKASAN 

Ika Dyah Saraswati. 105040200111041. Analisis Kekerabatan 22 Galur 

Kacang Bogor (Vigna subterranea (L.) Verdcourt) Menggunakan Teknik 

RAPD (Random Amplified Polymorphic DNA). Di bawah bimbingan Ir. Arifin 

Noor Sugiharto, M.Sc., Ph.D. dan Dr. Ir. Damanhuri, MS 

Kacang Bogor atau dikenal dengan Bambara Groundnut (Vigna 

subterranea (L.) Verdcourt) dapat digunakan sebagai salah satu alternatif 

diversifikasi pangan dalam kelompok kacang-kacangan karena nilai gizinya tidak 

kalah dengan kacang kedelai, lentil, buncis dan kacang-kacangan lainnya. Oleh 

karenanya kacang bogor perlu diperhatikan dan dikembangkan, misalkan untuk 

peningkatan produksi kacang bogor di tingkat petani dapat dimulai dengan 

perbaikan melalui teknik budidaya dan peningkatan potensi genetik. Keragaman 

genetik sangat penting fungsinya dalam kegiatan pemuliaan tanaman. Keragaman 

genetik yang tinggi memungkinkan pemulia untuk memilih plasma nutfah dengan 

sifat yang diinginkan sehingga seleksi lebih efektif dan perakitan varietas menjadi 

lebih mudah. Penelitian ini dilakukan dengan menggunakan 22 galur kacang 

bogor dari beberapa daerah di Indonesia dan menggunakan teknik RAPD 
(Random Amplified Polymorphic DNA).  

Tujuan dari penelitian ini adalah untuk: (1) mendapatkan primer 

polimorfik dan (2) mengklarifikasi adanya hubungan kekerabatan antar aksesi-

aksesi kacang bogor (Vigna subterranea (L.) Verdcourt). Hipotesis dari penelitian 

ini adalah (1) terdapat primer yang polimorfik dan (2) galur-galur yang diteliti 

menunjukkan kelompok-kelompok berdasarkan kemiripan. Penelitian ini telah 

dilaksanakan pada bulan Oktober 2013-September 2014 di Laboratorium Sentral 

Bioteknologi Fakultas Pertanian Universitas Brawijaya. Penelitian ini 

dilaksanakan dengan mengecambahkan dulu benih kacang bogor hingga terbentuk 

daun untuk selanjutnya diekstraksi DNA. DNA yang didapat lalu diamplifikasi 

dengan primer acak dengan teknik RAPD. Hasil amplifikasi selanjutnya 

dielektroforesis dalam gel agarose untuk melihat band atau pita DNA yang 

selanjutnya di skroing ke dalam data biner untuk analisis. 

Lima primer terpilih dari 31 primer tunggal dan 5 primer campuran 

menunjukkan polimorfisme sekitar 18,87%. Koefisien kemiripan 22 galur kacang 

bambara yang diteliti antara 0,9492-1,00. Hal ini menunjukkan bahwa keragaman 

antar galur yang diujikan rendah. Marka morfologi menunjukkan koefisien 

keragaman yang lebih besar dengan menggunakan galur yang sama pada 

penelitian yang lain. 
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SUMMARY 

Ika Dyah Saraswati. 105040200111041. Analysis of Genetic Relationship in 

22 Bambara Groundnut (Vigna subterranea (L.) Verdcourt) Lines using 

RAPD (Random Amplified Polymorphic DNA) Technique. Under Guidance 

Dr. Ir. Arifin Noor Sugiharto, M.Sc., Ph.D. dan Dr. Ir. Damanhuri, MS 

Bogor groundnut or well known as Bambara groundnut (Vigna 

subterranea L. Verdcourt) can be used as one of alternative food diversification in 

legumes because of the nutrition value. Since than, it is not inferior to the other 

legumes such as soybean, lentil, stringbean, etc. Because of this, bogor groundnut 

needs to be observed and developed, for example to improve the production in 

farming can be begun by improving the cultivation technique and genetic potency. 

Genetic variability is important in plant breeding activities. High genetics 

variabilities let the breeder to select the germplasm with selective characteristic so 

that the selection is more effective and the developing program of varities is 

easier. 22 lines of bogor groundnut from many region in Indonesia that used in 

this research were analyzed by RAPD (Random Amplified Polymorphic DNA) 

technique.  
The purposes of this research are: (1) to find polymorphic primers and (2) 

to clarify the genetic relationship between all the accession of bogor groundnut 

(Vigna subterranea L. Verdcourt). The hypotheses of this research are (1) there 

are polymorphic primers and (2) there are variability to cluster the lines. This 

research had been conducted in October 2013 until September 2014 in Central 

Laboratory of Biotechnology Agriculture Faculty University of Brawijaya. This 

research was done by germinating the seeds until the leaflet developed, the next 

process is DNA extraction. The DNA was amplified by random primers of RAPD. 

Amplification products were analyzed by electrophoresis in agarose gels to 

calculate the number of bands developed and their polymorphism in binary data. 

Five out of 31 single primers and 5 combined primer showed 

polymorphism in about 18,87%. Similarity coefficient of 22 bambara groundnut 

lines is between 0,9492-1,00. High similarity coefficient show that the diversity of 

the lines is low. Morphological marker produces higher diversity in other research 

that use the same lines. 
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